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Certificado Digital de Registro de Programa De Computador

A Coordenadoria de Transferéncia e Inovag¢do Tecnoldgica da Universidade Federal de Minas Gerais expede o presente certificado de registro de
programa de computador, valido por 50 anos a partir de 1° de janeiro subsequente a data de sua criacdo, em conformidade com o §29, art. 22 da Lei
9.609, de 19 de fevereiro de 1998.

Numero de Registro: PC202600296

Titular(es): Universidade Federal de Minas Gerais — UFMG, Universidade Federal de Pernambuco — UFPE, Universidade de
Pernambuco — UPE

Identificacdo: NPC 44/2025

Data de Criacao: 25/10/2025

Titulo: decryptAMP: A Bioinformatics Tool For The Identification And Prediction Of Encrypted Antimicrobial Peptides (ecAMPSs) From
Proteome Data

Descricao: O decryptAMP é uma aplicacdo desenvolvida para a prospeccdo de peptideos antimicrobianos encriptados (ecCAMPS):
sequéncias com potencial bioativo que permanecem latentes dentro de proteinas precursoras maiores. A ferramenta automatiza um
fluxo de trabalho ponta-a-ponta, que se inicia com a digestdo in silico de proteomas completos. Nesse processo, 0 sistema utiliza
Padrbes de Expressdo Regulares (RegEx) para simular a clivagem de proteinas por diferentes enzimas (tripsina, quimotripsina e
caspase), mimetizando seus sitios de clivagem especificos com a finalidade de gerar multiplos fragmentos peptidicos. Na etapa
seguinte, o programa calcula um conjunto de descritores fisico-quimicos para cada peptideo gerado a partir da digestdo enzimética in
silico. O decryptAMP conta com um modelo préprio de aprendizado de maquina pré-treinado, baseado no algoritmo Random Forest,
que analisa essas propriedades fisico-quimicos extraida anteriormente, para predizer e atribuir uma pontuacdo a cada fragmento,
indicando sua probabilidade de ser um potencial ecAMP. Projetado para alto desempenho através de modularizacao, orquestracdo e
processamento de dados em paralelo, o decryptAMP analisa de forma eficiente vastos conjuntos de dados, entregando como resultado
final uma lista organizada e ranqueada dos candidatos mais promissores, priorizando-os para subsequentes analises.

Autor(es): Madson Allan de Luna Aragao, Rafael Lucas da Silva, Joao Pacifico Bezerra Neto, Denys Ewerton da Silva Santos, Ana
Maria Benko Iseppon

Tecnologias utilizadas: Python

Campo de aplicacdo: CO02-Ciéncia; BLO1-Biologia; BLO2-Genética; BLO7-Bioguimica

Tipo de programa: APO1-Aplicativo; IA01-Intlg Artf; TCO1-Aplc Tcn Ct; TC03-Recnh Padr

Licencas Acessadas: PSFL License, BSD-3-Clause License, MPL-2.0, MIT License, Biopython License Agreement,
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Algoritmo HASH: SHA256
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